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SEQUENCE LISTING 

Sequence 1 

-------- 

OrganismName : Bacillus sp. strain R3B 

PreSequenceString :  

TCCTTGTCACTTAGGCGGCTAGCTCCTTACGGTTACTCCACCGACTTCGGGTGTTACAAACTCTCGTGGTGTGA

CGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGCGGCATGCTGATCCGCGATTACTAGCGATTCCAGCT

TCATGTAGGCGAGTTGCAGCCTACAATCCGAACTGAGAATGGTTTTATGGGATTGGCTTGACCTCGCGGTCTT

GCAGCCCTTTGTACCATCCATTGTAGCACGTGTGTAGCCCAGGTCATAAGGGGCATGATGATTTGACGTCATC

CCCACCTTCCTCCGGTTTGTCACCGGCAGTCACCTTAGAGTGCCCAACTAAATGCTGGCAACTAAGATCAAGG

GTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAACATCTCACGACACGAGCTGACGACAACCATGCACCACCTGTCACT

CTGTCCCCCGAAGGGGAACGCTCTATCTCTAGAGTTGTCAGAGGATGTCAAGACCTGGTAAGGTTCTTCGCGT

TGCTTCGAATTAAACCACATGCTCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCCTTTGAGTTTCAGTCTTGCGAC

CGTACTCCCCAGGCGGAGTGCTTAATGCGTTAGCTGCAGCACTAAAGGGCGGAAACCCTCTAACACTTAGCAC

TCATCGTTTACGGCGTGGACTACCAGGGTATCTAATCCTGTTTGCTCCCCACGCTTTCGCGCCTCAGCGTCAGT

TACAGACCAAAAAGCCGCCTTCGCCACTGGTGTTCCTCCACATCTCTACGCATTTCACCGCTACACGTGGAATT

CCGCTTTTCTCTTCTGCACTCAAGTTCCCCAGTTTCCAATGACCCTCCACGGTTGAGCCGTGGGCTTTCACATCA

GACTTAAGAAACCGCCTGCGCGCGCTTTACGCCCAATAATTCCGGATAACGCTTGCCACCTACGTATTACCGC

GGCTGCTGGCACGTAGTTAGCCGTGGCTTTCTGGTTAGGTACCGTCAAGGTACAAGCAGTTACTCTTGTACTTG

TTCTTCCCTAACAACAGAATTTTACGACCCGAAAGCCTTCATCACTCAAGCGGCGTTGCTCCGTCAGACTTTCG

TCCATTGCGGAAGATTCCCTACTGCTGCCCCCCCTAAGAATCTGGGGCCGGGTCTCAATCCCCCTGTGGGCCA

AAACCCCCTCCAGGTCGCCCATGAAACCTTTGCCTTGGTGAACCGTTACCTCCCAACTAACTTATGGCCCCCCG

CGCCCCCCTTTAATGTATAACCCAAACCAATTTTTATTAACTCCCCCGAAAGGGAAAAATCAATTCCGGTTTAA

TTTCGGGTTTCCCAAATTTTCCCACCTTTAAAGGAGGGTTGCCCCACGTTTATCACCCTTCCCCCCTCATTCTAA

AAAAAAACTTTAAATTTTTCGAATTGGTAAGGCTGGCCCCCCCCGGGCGGGACTCACTCAGGTAAAAAAAAA

AAAATTATGAACCCTAAAAAAATAAACCCCCGGGCCACCAAAATATTAAAGAACCCAAAAACAAAAAAATTG

AACCGTTTCCCCTGGCCCTGTTTGTGTGTTGTTGATGCGGGCCGGTGTAAACGGGTATTTGGTGACCCCTGGGC

TTTGGTGGCCGCTGTAATGGCGTGATGTTTGTTTTTTGGTGTTT 

Type : DNA 

Length : 1661 

Sequence 2 

-------- 

OrganismName : Bacillus sp. strain R4B 

PreSequenceString :  

GAATGGGGGGGGGTTGCTATAATGCAGTCGAGCGATCGATGGTAGCTTGGTCCTTCAGATTATCGGGGGATGG

GTGAGTGTGCGTGGGGGCCCGGCCTGTAAGACAGGGACAACTTCGGGAAACCGGAGCTAATACCGGATATTT

TCTTTTCTCACATGAGATAAAATGGAGAGACGGTTTATGGTCTCGGGGGACCCGTTGCCCCCGCGGCGTTGGG

GATTGGTTGGAGGCCAATGGCACCAAGGCGACGATATGGTTTAGGGGGGGGGGGGGGTTGGGGCTTACAGGG

ACCCCGAACCCTCCCACAGGCGCATTCGGTGGAGTCTCCCCCAGAAATCCCGCAAAGGACAAGAATCTCCGG

GGGCGAGGCCCCGTGTTAAATAAAAAAACTCGGGTTTTGAAAAAAAAAGTCGGGGAGAAAAGGCGGGCCATT

AAATGGAGGGAACCCTAAGGGACCTCCTAAAAAAAGCCGGGCGCAGAAGTTGGCCTGGTCCCCCGTATTTCT

CTTTATGTATACCCTTTTTGGCCGGTATTTGGTGGGTTAATAATGACGCCCGGGGGTTCCCCCCCCCCCTCCCC

GAGGAAGCCCCCCCGCTTGCTGCCCGTGGGGGGGCTTTTGGGAAAAATGGGAACATTTCCTTCTCTCACAAAA

AAATGTGATATTTTTTCGGGGGGGGGGGAAAAAAGGTGGAATTTTTTCGGTGAGTCCCCGAACTTCAGGCACG

AATCGGGGGGAGAGAACAAAATAGCTGCGCCTCCACTGCTTTTCGCAAAAGATGACGGCAGTTGAAGGGCGA

CTCCCGGCTTCTCACGTCTAACTTCGCAGACAAACACTCAGCCCGCGGGTGGGCTCCCGCGGGGTCTTAACCC

GAAGTATTTTAAGCATCTCACTGGGAGCATCCGTGCGCGTGGGTATAACGAATAGAATCCCATAAATCTGGGT

AGGCCTGGGGTATGTACTTAATCGTAGGATAGCTGTTCGCTTGCGGTTTTAGAATGGAGGGAGGAGCTACGGT

CGTCCCGTCCCTAGCAATCAAATGTTAGCCGTCCAGAAAGCGGACATTATTCACCACAGAAATTTCTATCTTTC
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GTCAGTACGTCTTTTCGTCCCTCACGTAACACGTCTTCAGGTCCGAAAGAAGATACCGAGGGAGGAGCGCCTC
CACTCGCATTGATG 

Type : DNA 

Length : 1178 

Sequence 3 

-------- 

OrganismName : B. cereus strain 6B 

PreSequenceString :  

CCCCTCCCGGGTTTTTTTTCTTTTTTTTTGTTTTAACCCCCCCCCCCCCCCCCCTTACCTAAGTGGTCTCTCGGAC

AGAGGAGCACGGGCTTTACCGATTGGGAAAGTTTAAGCTTTTTCTAAGATTGGCGGGACGGGGAACACCGGG

TTACCGCCCAAAGGGTGGAAATTCGGGAACCGGGGTTAATCCGGATACCTTTTGAACCGCATGTTTGAAATGA

AAGGCGGTTTGGCTTTCATTTATGGAGGACCCGGCTCGCATTAGCTAGTGGGGAGGTAACGGTTCACCAAGGC

AACGATGGGTAGCCGACCTGAGAGGTGATCGGCCACACTGGGACTGAGACACGGCCCAGATTCTTACGGGAG

GCAGCAGTAGGGATTTTCCGCAATGGACGAAAGTCTGACGGAGCAACGCCGCGTGAATGATGAAGGCTTTCG

GGTTGTAAAACTTTGTTGTTAGGGAAGAACAAGTGCTAGTTGAATAAGCTGGCACCTTGACGGTACCTAACCA

GAAAGCCACGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGTAGGTGGCAAGCGTTATCCGGAATTATTGG

GCGTAAAGCGCGCGCAGGTGGTTTCTTAAGTCTGATGTGAAAGCCCACGGCTCAACCGTGGAGGGTCATTGGA

AACTGGGAGACTTGAGTGCAGAAGAGGAAAGTGGAATTCCATGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATATGGA

GGAACACCAGTGGCGAAGGCGACTTTCTGGTCTGTAACTGACACTGAGGCGCGAAAGCGTGGGGAGCAAACA

GGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGAGTGCTAAGTGTTAGAGGGTTTCCGCCCTTTAGTGC

TGAAGTTAACGCATTAAGCACTCCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGCTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGG

GCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAGCAACGCGAAGAACCTTACCAGGTCTTGACATCCTC

TGAAAACCCTAGAGATAGGGCTTCTCCTTCGGGAGCAGAGTGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTCAGCTCGTG

TCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTGATCTTAGTTGCCATCATTAAGTTGGGCACTC

TAAGGTGACTGCCGGTGACAAACCGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCCTTATGACCTGG

GCTACACACGTGCTACAATGGACGGTACAAAGAGCTGCAAGACCGCGAGGTGGAGCTAATCTCATAAAACCG

TTCTCAGTTCGGATTGTAGGCTGCAACTCGCCTACATGAAGCTGGAATCGCTAGTAATCGCGGATCAGCATGC

CGCGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACACCACGAGAGTTTGTAACACCCGAAGTCGG
TGGGGTAACCTTTTTGGAGCCAGCCGCCTAAGTGACAGTAATTGA 

Type : DNA 

Length : 1500 

Sequence 4 

-------- 

OrganismName : B. cereus strain R1B 

PreSequenceString :  

GCGCATGGCGGGTGCTATACTGCAAGTCGAGCGAATGGATTAAGAGCTTGCTCTTATGAAGTTAGCGGCGGAC

GGGTGAGTAACACGTGGGTAACCTGCCCATAAGACTGGGATAACTCCGGGAAACCGGGGCTAATACCGGATA

ACATTTTGAACCGCATGGTTCGAAATTGAAAGGCGGCTTCGGCTGTCACTTATGGATGGACCCGCGTCGCATT

AGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCTCACCAAGGCAACGATGCGTAGCCGACCTGAGAGGGTGATCGGCCACACT

GGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAATGGACGAAAGTCTGA

CGGAGCAACGCCGCGTGAGTGATGAAGGCTTTCGGGTCGTAAAACTCTGTTGTTAGGGAAGAACAAGTGCTA

GTTGAATAAGCTGGCACCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTA

ATACGTAGGTGGCAAGCGTTATCCGGAATTATTGGGCGTAAAGCGCGCGCAGGTGGTTTCTTAAGTCTGATGT

GAAAGCCCACGGCTCAACCGTGGAGGGTCATTGGAAACTGGGAGACTTGAGTGCAGAAGAGGAAAGTGGAAT

TCCATGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATATGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGACTTTCTGGTCTGTAAC

TGACACTGAGGCGCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGA

GTGCTAAGTGTTAGAGGGTTTCCGCCCTTTAGTGCTGAAGTTAACGCATTAAGCACTCCGCCTGGGGAGTACG
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GCCGCAAGGCTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAG

CACGCGAAGACCTTACCAGGTCTTGACTCCTCTGAAACCCTAGAGATAGGCTTCTCTTCGGAACAAATGACAG

TGGTGCTGTTGCCTCACTCGGGCCGGAATGTGGGTAAGTCCGCACGAGGCACCTTGACTTTTTGCCGCATTATT

TGGGACTTCAGGGACGCCGTGAAAACGGGGGAAGGGGGGGTACTCCACTTTTAGCCCTTAAACGGGGTAAAA

GGGTTAAAAGAGGGAAAAAACTCCAAACCCCGGTTGAAAATTCTTAAACCTTTTTTTTGAATAGGGCCCCCCC

CCCCCAAGGGGAACCTTAAAACGAAAAAAACCCCGGAAATTCCCCCCTTCCCCCCCGCCCCCCAAATTAACTC

CAACCTTGGACCTTCCCCCCCAGGATTAGGTTACATTTACCGAAACCCCTACGATTGAAGAATTGATGATAGA

AAAATTAAGTTTGGGTGGTTT 

Type : DNA 

Length : 1400 

Sequence 5 

-------- 

OrganismName : B. licheniformis strain R3D 

PreSequenceString :  

CCCCTCATAATTAACGCAGACCACCACCAAGAATAATACCCTTCTCCTCCCTTTTTTGATTTTTTTTTTTTAATG

GCCGGCCCGGGCACTACAAGGGAAAGGTTTCCGAGGGGGGGGGAAAAGGGTACCCCTAAAGGGAATCGGAA

CGGGTTACCGTTTTTTACCCTGTTAAAAAAGGGTTTGTTCATTAGGGGCCGGGCCTTATTGTGGGGAACGCTCC

CAGGCACGTGGTGCCACTGGGGGTATGCCCCCGGGATGAACCGCCCAATTCTAGGGAGCGCGTAGGATTTCGC

AAGGAGAAGTCGACGAGAACGCGCTGATGAGAAGTTGACGAGCACGCCGCGTGAGTGATGAAGTTTTCGATC

GTAAACTCTGTGTAGGGAGACAGTACCGTCGATAGGGCGGCACCTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGC

TAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGTAGGTGGCAAGCGTGTCCGGAATTATTGGGCGTAAAGCGCGC

GCAGGCGGTTTCTTAAGTCTGATGTGAAAGCCCCCGGCTCAACCGGGGAGGGTCATTGGAAACTGGGGAACTT

GAGTGCAGAAGAGGAGAGTGGAATTCCACGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATGTGGAGGAACACCAGTG

GCGAAGGCGACTCTCTGGTCTGTAACTGACGCTGAGGCGCGAAAGCGTGGGGAGCGAACAGGATTAGATACC

CTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGAGTGCTAAGTGTTAGAGGGTTTCCGCCCTTTAGTGCTGCAGCAAACGC

ATTAAGCACTCCGCCTGGGGAGTACGGTCGCAAGACTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGC

GGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAGCAACGCGAAGAACCTTACCAGGTCTTGACATCCTCTGACAACCCTAG

AGATAGGGCTTCCCCTTCGGGGGCAGAGTGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTT

GGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTGATCTTAGTTGCCAGCATTCAGTTGGGCACTCTAAGGTGACTG

CCGGTGACAAACCGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCCTTATGACCTGGGCTACACACGT

GCTACAATGGGCAGAACAAAGGGCAGCGAAGCCGCGAGGCTAAGCCAATCCCACAAATCTGTTCTCAGTTCG

GATCGCAGTCTGCAACTCGACTGCGTGAAGCTGGAATCGCTAGTAATCGCGGATCAGCATGCCGCGGTGAATA

CGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACACCACGAGAGTTTGTAACACCCGAAGTCGGTGAGGTAACCT
TTGGAGCCAGCCGCCGAAGTGCGAGTTGA 

Type : DNA 

Length : 1408 

Sequence 6 

-------- 

OrganismName : B. licheniformis strain F4_27F 

PreSequenceString :  

CACATCTCCGCCTCTTCATGGGAGTCCCAAGGTCTGACGGAGCACCGCGCTGGGATGGATGAAGGTTTTCGGT

TCGTAAAACTCTGTTGTTAGGAGAACAAGTACGTCGATAGGGCCGTACCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCA

CGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGTAGGTGGCAAGCGTGTCCGGAATTATTGGGCGTAAAGC

GCGCGCAGGCGGTTTCTTAAGTCTGATGTGAAAGCCCCGGCTCAACCGGGGAGGGTCATTGGAAACTGGGGA

ACTTGAGTGCAGAAGAGGAGAGTGGAATTCCACGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATGTGGAGGAACACCA

GTGGCGAAGGCGACTCTCTGGTCTGTAACTGACGCTGAGGCGCGAAAGCGTGGGGAGCGAACAGGATTAGAT

ACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGAGTGCTAAGTGTTAGAGGGTTTCCGCCCTTTAGTGCTGCAGCAAA
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CGCATTAAGCACTCCGCCTGGGGAGTACGGTCGCAAGACTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACA

AGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAGCAACGCGAAGAACCTTACCAGGTCTTGACATCCTCTGACAACCC

TAGAGATAGGGCTTCCCCTTCGGGGGCAGAGTGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGAT

GTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTGATCTTAGTTGCCAGCATTCAGTTGGGCACTCTAAGGTGA

CTGCCGGTGACAAACCGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCCTTATGACCTGGGCTACACA

CGTGCTACAATGGGCAGAACAAAGGGCAGCGAAGCCGCGAGGCTAAGCCAATCCCACAAATCTGTTCTCAGT

TCGGATCGCAGTCTGCAACTCGACTGCGTGAAGCTGGAATCGCTAGTAATCGCGGATCAGCATGCCGCGGTGA

ATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACACCACGAGAGTCCTAATCTCTCCTCAACGGCTTGTCGTT

AAGTTTCCCTGCGAAATACCCCGCGCTCCCCCGGAATTGGCAGTTCTCCCTCGGGCTGACACTCCCTGGAGCA

GCGGTTCCTGTAAAATCGCTCCCCTCTAAGGCCCCGCGTTTTGTGTTATAACCACCCTCTTCGCCGGGTTCTGC

TCCGTGACGGTCCTAAGTCCTTCCCGCGCCGCCCGTGCCCTCCGCCAACGAAATACTTTCCCTCGTAGCGGCCG

CCCCGGCCCAAA 

Type : DNA 

Length : 1322 

Sequence 7 

-------- 

OrganismName : B. subtilis strain R1D 

PreSequenceString :  

TCACTCCTGTCACTTCGGCGGCTGGCTCCATAAAGGTTACCTCACCGACTTCGGGTGTTACAAACTCTCGTGGT

GTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGCGGCATGCTGATCCGCGATTACTAGCGATTCC

AGCTTCACGCAGTCGAGTTGCAGACTGCGATCCGAACTGAGAACAGATTTGTGGGATTGGCTTAACCTCGCGG

TTTCGCTGCCCTTTGTTCTGTCCATTGTAGCACGTGTGTAGCCCAGGTCATAAGGGGCATGATGATTTGACGTC

ATCCCCACCTTCCTCCGGTTTGTCACCGGCAGTCACCTTAGAGTGCCCAACTGAATGCTGGCAACTAAGATCA

AGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAACATCTCACGACACGAGCTGACGACAACCATGCACCACCTGTC

ACTCTGCCCCCGAAGGGGACGTCCTATCTCTAGGATTGTCAGAGGATGTCAAGACCTGGTAAGGTTCTTCGCG

TTGCTTCGAATTAAACCACATGCTCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCCTTTGAGTTTCAGTCTTGCGA

CCGTACTCCCCAGGCGGAGTGCTTAATGCGTTAGCTGCAGCACTAAGGGGCGGAAACCCCCTAACACTTAGCA

CTCATCGTTTACGGCGTGGACTACCAGGGTATCTAATCCTGTTCGCTCCCCACGCTTTCGCTCCTCAGCGTCAG

TTACAGACCAGAGAGTCGCCTTCGCCACTGGTGTTCCTCCACATCTCTACGCATTTCACCGCTACACGTGGAAT

TCCACTCTCCTCTTCTGCACTCAAGTTCCCCAGTTTCCAATGACCCTCCCCGGTTGAGCCGGGGGCTTTCACAT

CAGACTTAAGGAACCGCCTGCGAGCCCTTTACGCCCAATAATTCCGGACAACGCTGGCCACCTACGTATTACC

GCGGCTGCTGGCACGTAGTTAGCCGTGGCTTTCTGGTTAGGTACCGTCAAGGTACCGCCCTATTCGAACGGTA

CTTGTTCTTCCCTAACAACAGAGCTTTACGATCCGAAAACCTTCATCACTCAAGCGGCGTTGCTCCGTCAGACT

TTCTTCCATTGCGGAAAAATTCCCTACTGCTGCCTCCCCCTAAGAAATCTGGGGCCGTGTCTCAATCCCCCTTG

TGGGCCAACACCCTCTCCAGGGCGGCCAACCACCCCTTTCCCTTGTGGAAGCCATTACTCCACCAACAAATTA

AAGGGCCGCGGGGCCTCCTTTAATTGGTATCCAAACCACCCTTTTTTTTTTTAACCAAGGGGGTTAAAAAAAA

AACCCGGGTATAAACCCCCGTTTCCCGGGTATTTCCACCTTTTAAGGGGGGGTGACCCCGGTTTATCCCCCTCC

CCCCCCTAAAAAGGAAAGATTCAACTTCCCCCCAATCCTTAAAGCTTGGGCCCCCGCCGGGTGCCTACACGGA

AAAAAAAAAAAAAAGACAAATATAACTAAAATAACGAACCCAGAAAATAAGGGAGAAAAAGTAAAATAAG

ATATTAAAGCCCCCCCCCGGGGGGAGAAATTGGAAACCCTTTAAAGTTTTGTTAAAGGGGGTAATATAAAAA
AC 

Type : DNA 

Length : 1613 

Sequence 8 

-------- 

OrganismName : B. cereus strain 4A 

PreSequenceString :  
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GTGCTAGCGGGTCCTATACATGCAAGTCGAGCGAATGGATTGAGAGCTTGCTCTCAAGAAGTTAGCGGCGGAC

GGGTGAGTAACACGTGGGTAACCTGCCCATAAGACTGGGATAACTCCGGGAAACCGGGGCTAATACCGGATA

ACATTTTGAACTGCATGGTTCGAAATTGAAAGGCGGCTTCGGCTGTCACTTATGGATGGACCCGCGTCGCATT

AGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCTCACCAAGGCAACGATGCGTAGCCGACCTGAGAGGGTGATCGGCCACACT

GGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAATGGACGAAAGTCTGA

CGGAGCAACGCCGCGTGAGTGATGAAGGCTTTCGGGTCGTAAAACTCTGTTGTTAGGGAAGAACAAGTGCTA

GTTGAATAAGCTGGCACCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTA

ATACGTAGGTGGCAAGCGTTATCCGGAATTATTGGGCGTAAAGCGCGCGCAGGTGGTTTCTTAAGTCTGATGT

GAAAGCCCACGGCTCAACCGTGGAGGGTCATTGGAAACTGGGAGACTTGAGTGCAGAAGAGGAAAGTGGAAT

TCCATGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATATGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGACTTTCTGGTCTGTAAC

TGACACTGAGGCGCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGA

GTGCTAAGTGTTAGAGGGTTTCCGCCCTTTAGTGCTGAAGTTAACGCATTAAGCACTCCGCCTGGGGAGTACG

GCCGCAAGGCTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAG

CACCCCAAGAACCTTACCAGGTCTTGACATCCTCTGAAAACCCTAGAGATAGGGCTTCTCCTTCGGGAGCAAA

GTGACAGGTGGTGCATGCTTGTCTTCATCTCTTGCCCTGAAATGTGGGGTAAGTCCCCCAACAACGCCACCCTT

GATTTACTTGCAACATAAGTTGGGACCCAAAGGGAATGCCGGGGACACCCGGAAGAAGCGGGGATGACCTTA

TACTACATGCTATATAGTACTGGGCTCACCCGGGTTCAATGGCCGGTCAACAATTGCCGACCCAAGGTGATCA

ATCCCTTACCGGTCAATTCCGAGGGGGGCTAATTCCATTGAATTGAAACCTTTAACCGGAAACCACCCTTTGG

AAACCTTCCGGCCGTTAACCGACCCGGCCGGAATCTTGAACCCTTACCGGGGGGCTTTTTGACCGGCCTTGGC

CTTTTTGGGGGTAAGGGCGGAAACGAAACGGAAAGCCCAAAAAATATACATATATAATATTCCAATAAGGGG

CCGGGTTCACCAAACCTATCCCGGAGGGCGCGGGCGCCCGCAC 

Type : DNA 

Length : 1494 

Sequence 9 

-------- 

OrganismName : B. megaterium strain 4B  

PreSequenceString :  

TCTCGTCTGTCACTTAGGCGGCTAGCTCCTTTACGGTTTACTCCACCGACTTTCGGGTGTTACAAAC

TCTCGTGGTGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGCGGCATGCTGATCCGC

GATTACTAGCGATTCCAGCTTCATGTAGGCGAGTTGCAGCCTACAATCCGAACTGAGAATGGTTTT

ATGGGATTGGCTTGACCTCGCGGTCTTGCAGCCCTTTGTACCATCCATTGTAGCACGTGTGTAGCCC

AGGTCATAAGGGGCATGATGATTTGACGTCATCCCCACCTTCCTCCGGTTTGTCACCGGCAGTCAC

CTTAGAGTGCCCAACTGAATGCTGGCAACTAAGATCAAGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCC

AACATCTCACGACACGAGCTGACGACAACCATGCACCACCTGTCACTCTGTCCCCCGAAGGGGAA

CGCTCTATCTCTAGAGTTGTCAGAGGATGTCAAGACCTGGTAAGGTTCTTCGCGTTGCTTCGAATT

AAACCACATGCTCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCCTTTGAGTTTCAGTCTTGCGACCGTA

CTCCCCAGGCGGAGTGCTTAATGCGTTAGCTGCAGCACTAAAGGGCGGAAACCCTCTAACACTTA

GCACTCATCGTTTACGGCGTGGACTACCAGGGTATCTAATCCTGTTTGCTCCCCACGCTTTCGCGCC

TCAGCGTCAGTTACAGACCAAAAAGCCGCCTTCGCCACTGGTGTTCCTCCACATCTCTACGCATTT

CACCGCTACACGTGGAATTCCGCTTTTCTCTTCTGCACTCAAGTTCCCCAGTTTCCAATGACCCTCC

ACGGTTGAACCGTGGGCTTTCACATCAGACTTAAGAAACCGCCTGCGCGCGCTTTACGCCCAATAA

TTCCGGATAACGCTTGCCACCTACGTATTACCGCGGCTGCTGGCACGTAATTAGCCCTGGCTTTCTG

GTTAGGTACCGTCAAGGTACAAGCAGTTACTCTTGTACTTGTTCTTCCTAACAACAGAGTTTTACG

ACCCGAAAGCCTTCATCACTCACGCGGCGTTGCTCCGTCAGACTTTCGTCCATTGCGGAAGATTCC

TACTGCTGCCTCCCGTAAGAATCTGGGCCGTGTCTCAATCCCAGTGTGGCCATCACCCTCTCAGTG

GGCAATGCTCCGTGCCTTGGTGAGCGTTACTCACCACTAGCTAAGGGCCGCGGGGCCTCCTTTATT

GAAACCCAAACAACTTTTATCTTTCCTCGGAAGAGAAGACCTTCCCGGTTAATTTCGTTTCCCAATT

ATCCAGTTTAAGCGAGTGGCCCCTGTATCACCGTCGCCCCAGCTAAAAAAGTTTAAAATTGCGTCG

TAAGCGGCCGGGGGGTTTTTAGATAAGAAGTAGAAAAAAGAAAAAAGAAGAAGGAAGTGAAGAG

AAAGAGCGAAAGGAAAAGAAAAAACAGGACGATGAAAGACAAGAAAGAAAAGTGGTACAAAAA

GGGAATTTAATAAAAAGATAGGAAATACAAACATAAAATTCAAAATATAAAGATAAGAGACCTA

AAATAAATACAATAGATTAGATCTAATTAAATGAAATAGATATAGATAGTATTTGGTAAAGCTGA

CTAATAGCGAGTAGATTGATATGAAACGTCTTCATTTGTTAAGCTTACATTCAGGTGTC 

 PCT/IL2022/050165



27 
 

Type : DNA 

Length : 1706 

Sequence 10 

-------- 

OrganismName : B. pumulis strain R2E  

PreSequenceString :  

AGGCATGCGGCGTGCTATACATGCAGTCGAGCGGACAGAAGGGAGCTTGCTCCCGGATGTTAGCGGCGGACG

GGTGAGTAACACGTGGGTAACCTGCCTGTAAGACTGGGATAACTCCGGGAAACCGGAGCTAATACCGGATAG

TTCCTTGAACCGCATGGTTCAAGGATGAAAGACGGTTTCGGCTGTCACTTACAGATGGACCCGCGGCGCATTA

GCTAGTTGGTGGGGTAATGGCTCACCAAGGCGACGATGCGTAGCCGACCTGAGAGGGTGATCGGCCACACTG

GGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAATGGACGAAAGTCTGAC

GGAGCAACGCCGCGTGAGTGATGAAGGTTTTCGGATCGTAAAGCTCTGTTGTTAGGGAAGAACAAGTGCGAG

AGTAACTGCTCGCACCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAATA

CGTAGGTGGCAAGCGTTGTCCGGAATTATTGGGCGTAAAGGGCTCGCAGGCGGTTTCTTAAGTCTGATGTGAA

AGCCCCCGGCTCAACCGGGGAGGGTCATTGGAAACTGGGAAACTTGAGTGCAGAAGAGGAGAGTGGAATTCC

ACGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATGTGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGACTCTCTGGTCTGTAACTG

ACGCTGAGGAGCGAAAGCGTGGGGAGCGAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGAGT

GCTAAGTGTTAGGGGGTTTCCGCCCCTTAGTGCTGCAGCTAACGCATTAAGCACTCCGCCTGGGGAGTACGGT

CGCAAGACTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAGCA

ACGCGAAGAACCTTACCAGGTCTTGACATCCTCTGACAACCCTAGAGATAGGGCTTTCCCTTCGGGGACAGAG

TGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCC

TTGATCTTAGTTGCCAGCATTCATTTGGGCACTCTAAGGTGACTGCCGGTGACAAACCGGAAGAAAGGTGGGG

ATGACGTCCAATCATCATGCCCCTTATGACCTGGGCTACCACGTGCTACAATGGACAGAACAAAGGGTTGCAG

AACCGCAAGGTTTACCCATTCCCAAAATCTTTTTCCATTTCGGATCCAATTCTGCAATCCACCGCCTGAAACTG

GAATCCCTTAAATCCCGAAACACCAGCCGCCGGTAAAAATTTCCCGGCCTTTTAACCCCCCGGTCACCCCGAG

ATTTTGACCCCCCAAACCTGGGTGACCTTTGGACCCGCCCCAGTGGCCATAGGTTTAAGTTTTCCATTCAGTCA

GGCCAAAACGGGGGGCCGGCCGGGAAAAAAAGGATATAAGAAACACCCACTTGGGGCGCGGGTTTGTTTGTG
TTGGGGTATGAGTTTCTGGAGTTTATATCTTTGCTGCGGACGCTTTCCGCGCCCT 

Type : DNA 

Length : 1580 

Sequence 11 

-------- 

OrganismName : Bacillus aryabhattai strain R2A   

PreSequenceString :  

GAGAGGCGAAAACCGGTGACGCAAAATATTAAAACGCCAAAAAAGAAAAAGCCGGTTAAACCGGCCCAACC

CTTAAATTTGGCGAAAAAAAATTTATTTTTTTTTCTTTTGTCTTTTTTTTCTTTCCAACAATTTTTTTTTTTTGTTA

TGTTTTTTTTTTCGCTTGGGGTTTGTTCACCGGCGGAAGGGGGGGCCCAGGCCTTTTACGAAAATAAAAAAAA

AAATTTAAAAGTTTTTTTTTTAAGTTGGAGGCGGGGAGGGGGAATAAAACGGTGGGCAACCCCGCCTTTAAAG

GGGGGATAAATTTGGGAAAACGGAAATTTAAACCGGGAAAGTATTTTTCCCTTTAGGGGGAATTATAAAAAG

ATGTTTTCGGTTTACAATTAAAAGGGGGCCCGCGGGGCCTTAAACTAGTTGGGGAGGAAACGGTTTCACCAAG

GGCAAGGGTGGAATGGCCGACCTTGAGGGGGTATTGGCCCACACTGGGATTGAGACCCGGCCCCAGATTCTT

ACGGGGGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAATGGACGAAAGTCTGACGGAGCAACGCCGCTTGAGTGATGAA

GGCTTTCGGGTCGTAAAACTCTGTTGTTAGGGAAGAACAAGTACGAGAGTAACTGCTTGTACCTTGACGGTAC

CTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGTAGGTGGCAAGCGTTATCCGGAA

TTATTGGGCGTAAAGCGCGCGCAGGCGGTTTCTTAAGTCTGATGTGAAAGCCCACGGCTCAACCGTGGAGGGT

CATTGGAAACTGGGGAACTTGAGTGCAGAAGAGAAAAGCGGAATTCCACGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAG

ATGTGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGCTTTTTGGTCTGTAACTGACGCTGAGGCGCGAAAGCGTGGGGA

GCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGAGTGCTAAGTGTTAGAGGGTTTCCGCCCT
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TTAGTGCTGCAGCTAACGCATTAAGCACTCCGCCTGGGGAGTACGGTCGCAAGACTGAAACTCAAAGGAATTG

ACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAGCAACGCGAAGAACCTTACCAGGTCTTGA

CATCCTCTGACAACTCTAGAGATAGAGCGTTCCCCTTCGGGGGACAGAGTGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGT

CAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTGATCTTAGTTGCCAGCATTTAGT

TGGGCACTCTAAGGTGACTGCCGGTGACAAACCGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCCTT

ATGACCTGGGCTACACACGTGCTACAATGGATGGTACAAAGGGCTGCAAGACCGCGAGGTCAAGCCAATCCC

ATAAAACCATTCTCAGTTCGGATTGTAGGCTGCAACTCGCCTACATGAAGCTGGAATCGCTAGTAATCGCGGA

TCAGCATGCCGCGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACACCACGAGAGTTTGTAACACC
CGAAGTCGGTGGAGTAACCGTAAGGAGCTAGCCGCCTAAGTGACAGATGT 

Type : DNA 

Length : 1650 

Sequence 12 

-------- 

OrganismName : Bacillus sp. strain R2D   

PreSequenceString :  

TCTCGACCTGAGGTATGCCATTGGACTGACTGTCCGAGTCCGAGGACGATTGAGAATTTCCAAAGGGAAGTGC

AGGGACAACCGCGGGGAGATGAAAAGCTCTCGGTGCTTACAGTCTTGTTAGGAGGAGACACGATCGTAGTAA

TAGTGGCTGCACTGAGAGGGCTCTCACGAAGAAAGACCGGGCATAATGTGTCAGCAGCAGCTGTATAATATA

GGTGTGGAGCAGCTGTCTCGCAGATAATAGTGCGCAAAAGGGGCGCGGAGGGTCTTAATAGTGTGTGTAAGA

CGCCCCGCGTCCTCAACCGTGGAGGGTCATTGGAAACTGGGAGACTTGAGTGCAGAAGAGGAAAGTGGAATT

CCATGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAGATATGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGACTTTCTGGTCTGTAACT

GACACTGAGGCGCGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGAG

TGCTAAGTGTTAGAGGGTTTCCGCCCTTTAGTGCTGAAGTTAACGCATTAAGCACTCCGCCTGGGGAGTACGG

CCGCAAGGCTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGAAGC

AACGCGAAGAACCTTACCAGGTCTTGACATCCTCTGAAAACCCTAGAGATAGGGCTTCTCCTTCGGGAGCAGA

GTGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACC

CTTGATCTTAGTTGCCATCATTAAGTTGGGCACTCTAAGGTGACTGCCGGTGACAAACCGGAGGAAGGTGGGG

ATGACGTCAAATCATCATGCCCCTTATGACCTGGGCTACACACGTGCTACAATGGACGGTACAAAGAGCTGCA

AGACCGCGAGGTGGAGCTAATCTCATAAAACCGTTCTCAGTTCGGATTGTAGGCTGCAACTCGCCTACATGAA

GCTGGAATCGCTAGTAATCGCGGATCAGCATGCCGCGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGT

CACACCACGAGAGTTTGTAACACCCGAAGTCGGTGGGGTAACCTTTATGAGCCAGCCGCCTAAGTGACAGAGT

GTGC 

Type : DNA 

Length : 1166 

Sequence 13 

-------- 

OrganismName : B. megaterium strain 4C 

PreSequenceString :  

TCAGTCGTTACCTTAGGCGGCTAGCTCCTTTCCGGTTTCCTCCACCGACTTACGGGTGTTACAAACTCTCGTGG

TGTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGCGGCATGCTGATCCGCGATTACTAGCGATTC

CAGCTTCATGTAGGCGAGTTGCAGCCTACAATCCGAACTGAGAATGGTTTTATGGGATTGGCTTGACCTCGCG

GTCTTGCAGCCCTTTGTACCATCCATTGTAGCACGTGTGTAGCCCAGGTCATAAGGGGCATGATGATTTGACGT

CATCCCCACCTTCCTCCGGTTTGTCACCGGCAGTCACCTTAGAGTGCCCAACTAAATGCTGGCAACTAAGATCA

AGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAACATCTCACGACACGAGCTGACGACAACCATGCACCACCTGTC

ACTCTGTCCCCCGAAGGGGAACGCTCTATCTCTAGAGTTGTCAGAGGATGTCAAGACCTGGTAAGGTTCTTCG

CGTTGCTTCGAATTAAACCACATGCTCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCCTTTGAGTTTCAGTCTTGC

GACCGTACTCCCCAGGCGGAGTGCTTAATGCGTTAGCTGCAGCACTAAAGGGCGGAAACCCTCTAACACTTAG

 PCT/IL2022/050165



29 
 

CACTCATCGTTTACGGCGTGGACTACCAGGGTATCTAATCCTGTTTGCTCCCCACGCTTTCGCGCCTCAGCGTC

AGTTACAGACCAAAAAGCCGCCTTCGCCACTGGTGTTCCTCCACATCTCTACGCATTTCACCGCTACACGTGGA

ATTCCGCTTTTCTCTTCTGCACTCAAGTTCCCCAGTTTCCAATGACCCTCCACGGTTGAACCGTGGGCTTTCACA

TCAGACTTAAGAAACCGCCTGCGCGCGCTTTACGCCCAATAATTCCGGATAACGCTTGCCACCTACGTATTAC

CGCGGCTGCTGGCACGTAGTTAGCCGTGGCTTTCTGGTTAGGTACCGTCAAGGTACGAGCAGTTACTCTCGTA

CTTGTTCTTCCTAACAACAGAGTTTTACGACCCGAAAGCCTTCATCACTCAAGCGGCGTTGCTCCGTCAGACTT

TCGTCCATTGCGGAAGATCCCTACTGCTGCCTCCCGTAGGAATCTGGGCCGTGTCTCATTCCCCAGTTGGGCGA

TAACCTTCTCAGGCGGCTATGCATCGTTGCCTTGGTGAGCCGTTATTCACCAACAACTTATGGACGCCGGCCCC

TCTTTAATGTTAACCGAAACCTCTTTAATCATCTCCCTGAAGAGAAGAAACATTCCCGTTTAATCTCCGTTTCC

CAAATTATCCACTCTACAGCAGGTGGCCACGTGTTTCCCCTTCCCGCTCAGCTAAAAAAATTTAAATTTCCATC

TTAACGGGGGGGGGGTCCGCGCCCCCTTAATTCAAAAAAAAAAAAAAGAGGGAAGCCTTACATAATATACAT

ATAATCTATTTGAAGACAAGGACAAAACGCTAGAATATATAAAGAACGAAAGCCCTTAGCGTCCCTGTCCTGG

CCGGGTTTGCGACCGGCCTATTACCTGGGCCCCCGTGACGTGGTCGTAAACCGAAGCTGAGCCGCTTGGCTTG
AACCGGGTATTGGCCCTAATTATATAGTGGTAGATGGGTTACTATGGACATTGTGAATGGCCAGTCACGTGC 

Type : DNA 

Length : 1690 

Sequence 14 

-------- 

OrganismName : Enterobacter asburiae strain 6A 

PreSequenceString : 

TTATTAGTTCATTATTTTTCTGAATAAGGGTTAATTTTATTAGTTGTTTTTTTTTTCGAAGGGGGGGGGCACAAG

AAGGGAAGGCTTCGGGTTGTAAAGTACTTTCAGCGGGAGAAGTGATGAGATATACCTCAGCGATGACGTTAC

CCGCAGAAGAAGCACCGGCTAACTCCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGGAGGGTGCAAGCGTTAATCGGAA

TTACTGGGCGTAAAGCGCACGCAGGCGGTCTGTCAAGTCGGATGTGAAATCCCCGGGCTCAACCTGGGAACTG

CATTCGAAACTGGCAGGCTAGAGTCTTGTAGAGGGGGGTAGAATTCCAGGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGAG

ATCTGGAGGAATACCGGTGGCGAAGGCGGCCCCCTGGACAAAGACTGACGCTCAGGTGCGAAAGCGTGGGGA

GCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATGTCGACTTGGAGGTTGTTCCCTTGAGGAGT

GGCTTCCGGAGCTAACGCGTTAAGTCGACCGCCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTAAAACTCAAATGAATTG

ACGGGGGCCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTTTAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCTACTCTTGAC

ATCCAGAGAACTTTCCAGAGATGGATTGGTGCCTTCGGGAACTCTGAGACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAG

CTCGTGTTGTGAAATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATCCTTTGTTGCCAGCGGTTCGGCCG

GGAACTCAAAGGAGACTGCCAGTGATAAACTGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAGTCATCATGGCCCTTAC

GAGTAGGGCTACACACGTGCTACAATGGCGCATACAAAGAGAAGCGACCTCGCGAGAGCAAGCGGACCTCAT

AAAGTGCGTCGTAGTCCGGATTGGAGTCTGCAACTCGACTCCATGAAGTCGGAATCGCTAGTAATCGTAGATC

AGAATGCTACGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACACCATGGGAGTGGGTTGCAAAAG

AAGTAGGTAGCTTAACCTTCGGGAGGGCGCTACCA 

Type : DNA 

Length : 1126 

Sequence 15 

-------- 

OrganismName : Massilia sp. strain R1C 

PreSequenceString : 

AGGCATGGCGGCATGCTATCCATGCAGTCGTACCAGTGAGATAGCGCGAAGCTTGCTCCGCTGACGAGTGGCG

AACGGGTGAGTAATATATCGGAACGTACCCAAGAGTGGGGGATAACGTAGCGAAAGTTACGCTAATACCGCA

TACGATCTAAGGATGAAAGCAGGGGACCTTCGGGCCTTGTGCTCCTGGAGCGGCCGATATCTGATTAGCTAGT

TGGTGAGGTAAAGGCTCACCAAGGCGACGATCAGTAGCTGGTCTGAGAGGACGACCAGCCACACTGGAACTG

AGACACGGTCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATTTTGGACAATGGGCGCAAGCCTGATCCAGCA
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ATGCCGCGTGAGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCTCTTTTGTCAGGGAAGAAACGGTCGAGGCTAATAT

CCTTTGCTAATGACGGTACCTGAAGAATAAGCACCGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGTAGGG

TGCAAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGCGTGCGCAGGCGGTTTTGTAAGTCTGTCGTGAAATCCCCG

GGCTCAACCTGGGAATTGCGATGGAGACTGCAAGGCTAGAATCTGGCAGAGGGGGGTAGAATTCCACGTGTA

GCAGTGAAATGCGTAGAGATGTGGAGGAACACCGATGGCGAAGGCAGCCCCCTGGGTCAAGATTGACGCTCA

TGCACGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCCTAAACGATGTCTACTAGTTG

TCGGGTTTTAATTAACTTGGTAACGCAGCTAACGCGTGAAGTAGACCGCCTGGGGAGTACGGTCGCAAGATTA

AAACTCAAAGGAATTGACGGGGACCCGCACAAGCGGTGGATGATGTTGGATTAATTCGATGCAACGCGAAAA

ACCTTACCTACCCTTGACATGTCAGGAATGCTGAAGAGATTTAGCAGTGCCCGAAAGGGAACCTGAACACAG

GTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTGTCA

TTAGTTGCTACGCAAGAGCACTCTAATGAGACTGCCGGTGACAAACCGGAGGAAAGGTGGGGATGACGTCAA

GTCCTCATGGCCCTTATGGGTAGGGCTTCCCACGTCATACAATGGTACATACAAAGGGCCCCCACCCCCCGAG

GGGGGCTAATCCCCAAAAATGTTTCTTATTCCGGATCCGATTTGGCAACTCACACCCTGAAATTGGAACCCCCT

TTAATCCCGGATAAACATGCCCCCCGTGATAAAATTCCCCGGCTTTTTACAACCGCCGGTCAACCATGGGAGA

CGGTTTTTCCAAAAAAGGGGGTTTACCCCCAGAGGGGCCTCCCCCGGGATTGTTCGGGGGGGGGTTATAACAA

AGTTAGGGAAAAGGGGGGGGGGGCCCCCTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAATAAAAAAAAAAATATTTTTTAT
CTCTTATTTGGCCCATTATTTCTATTTT 

Type : DNA 

Length : 1552  

Sequence 16 

-------- 

OrganismName : Ralstonia pickettii strain R3C 

PreSequenceString : 

CGGCATGGCGGGCATGCCTTACCATGCAGTCGAACGGCAGCATGATCTAGCTTGCTAGATTGATGGCGAGTGG

CGAACGGGTGAGTAATACATCGGAACGTGCCCTGTAGTGGGGGATAACTAGTCGAAAGATTAGCTAATACCG

CATACGACCTGAGGGTGAAAGTGGGGGACCGCAAGGCCTCATGCTATAGGAGCGGCCGATGTCTGATTAGCT

AGTTGGTGAGGTAAAGGCTCACCAAGGCGACGATCAGTAGCTGGTCTGAGAGGACGATCAGCCACACTGGGA

CTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATTTTGGACAATGGGCGAAAGCCTGATCCA

GCAATGCCGCGTGTGTGAAGAAGGCCTTCGGGTTGTAAAGCACTTTTGTCCGGAAAGAAATGGCTCTGGTTAA

TACCTGGGGTCGATGACGGTACCGGAAGAATAAGGACCGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGT

AGGGTCCAAGCGTTAATCGGAATTACTGGGCGTAAAGCGTGCGCAGGCGGTTGTGCAAGACCGATGTGAAAT

CCCCGAGCTTAACTTGGGAATTGCATTGGTGACTGCACGGCTAGAGTGTGTCAGAGGGGGGTAGAATTCCACG

TGTAGCAGTGAAATGCGTAGAGATGTGGAGGAATACCGATGGCGAAGGCAGCCCCCTGGGATAACACTGACG

CTCATGCACGAAAGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCCTAAACGATGTCAACT

AGTTGTTGGGGATTCATTTCCTTAGTAACGTAGCTAACGCGTGAAGTTGACCGCCTGGGGGAGTACGGTCGCA

AGATTAAAACTCAAAGGAATTGACGGGGACCCGCACAAGCGGTGGATGAATGTGGATTAATTCGATGCAACG

CGAAAAACCTTACCTACCCTTGACATGCCACTAACGAAGCAGAGATGCATTAGGTGCTCGAAAGAGAAAGTG

GACACAGGTGCTGCATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTCCTGAGAAGTTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAAC

CCTTGTCTCTAGTTGCTACGAAAGGGCACTCTTAAAGAGACTGCCCGTGACAAACCCGAAGAAAGGTGGGGA

ATAAAATCCAATCCTCCCGGCCCCTTAGGGGTGGGGCTTCCACCTCCTACAATGGTGGCAACAAAAGGGTGTC

CAACCCCCCCGGTGGGAGCTATTCCCAAAAAAGGATCCTAATTTCCGGAACTAATTCTGCACTCCCACACCTT

GAAACTGGAAACTCTTTAATCCCGAATAACAAGCCCCGCGGAAAAAATTTCCCCGGTTTGTTATACCACCGCT

CACCCCCGGGGATGGGGTGTTCCAAATATTTATCTACCCCCAAGGCGTACCAGTTAGTTTGGGTGGTTTAGTA

AGTTTTCGCTTCCAGGGAACCAAACCGAGGGGGGGGGGCCGGGGGGGGGGGGGGGGGGGGTAAAAAAAAAG

ATTGAATAAATGGAGGTGATAGAGTTCGGGTGGTTTTTGGTTTTGGGTGTTGGCGTGGAATGAGGCGAAGGTT

GGAAGTGGGGCTGAAATGGGAAATGGGAAGTGGGGTAAGGGTTGTAGTTGTTTAATTGTTAAATACCCTTTGA

ATTGAGAA 

Type : DNA 

Length : 1674 

 

 

 PCT/IL2022/050165



31 
 

Sequence 17 

-------- 

OrganismName : Enterobacter sp. Strain R4A 

PreSequenceString : 

CCCCCTCAATCAAAGTGGGTAGCGCCCTCCCGAAGGTTAAGCTACCTACTTCTTTTGCAACCCACTCCCATGGT

GTGACGGGCGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACGTATTCACCGTAGCATTCTGATCTACGATTACTAGCGATTCC

GACTTCATGGAGTCGAGTTGCAGACTCCAATCCGGACTACGACGCACTTTATGAGGTCCGCTTGCTCTCGCGA

GGTCGCTTCTCTTTGTATGCGCCATTGTAGCACGTGTGTAGCCCTACTCGTAAGGGCCATGATGACTTGACGTC

ATCCCCACCTTCCTCCAGTTTATCACTGGCAGTCTCCTTTGAGTTCCCGGCCGAACCGCTGGCAACAAAGGATA

AGGGTTGCGCTCGTTGCGGGACTTAACCCAACATTTCACAACACGAGCTGACGACGCCATGCAGCACCTGTCT

CAGAGTTCCCGAAGGCACCAATCCATCTCTGGAAAGTTCTCTGGATGTCAAGAGTAGGTAAGGTTCTTCGCGT

TGCATCGAATTAAACCACATGCTCCACCGCTTGTGCGGGCCCCCGTCAATTCATTTGAGTTTTAACCTTGCGGC

CGTACTCCCCAGGCGGTCGACTTAACGCGTTAGCTCCGGAAGCCACGCCTCAAGGGCACAACCTCCAAGTCGA

CATCGTTTACGGCGTGGACTACCAGGGTATCTAATCCTGTTTGCTCCCCACGCTTTCGCACCTGAGCGTCAGTC

TTTGTCCAGGGGGCCGCCTTCGCCACCGGTATTCCTCCTGATCTCTACGCATTTCACCGCTACACCTGGAATTC

TACCCCCCTCTACAAGACTCTCGCCTGCCGGTTTCGAATGCAGTTCCCACGTTGAGCCCGGGGATTTCACATCC

CACTTGACAGACCGCCGGCGTGCGCTTTACGCCCAGTAATTCCGATTAACGCTTGCACCCTCCGTATTACCGCG

GCTGCTGGCACGGAGTTAGCCGGTGCTTCTTCTGCGGGTAACGTCAATCGACAAGGTTATTAGCCTTATCGCCT

TCCTCCCCGCTGAAAGTACTTTACAACCCGAAGGGCTTTCTTCTTACACCCGGGCAGGGTTGCATCAGGCTTGC

CCCCATTGTGCAATATTCCCCAATGCTGGCGTCCCGTAAGAATTTGGGACCGGGTCTAATTTCCAGGGTGGCTG

GGCATCCCCTCAAACCAGCTAGGGAACCTTCCCCAAGGTGAACCCGTTACCGACCTACCAGCCTAATTCCAAT

CGGGGGCCATCCGAAAGGCCAAAAGGCCGAAAGGTCCCCCCCTTTTGTTCTTGCGACCTTTTGGCGGTATTGA

CCCACCGGTTCCCGAAATTTACCCCCCTCCCTACGGGGAATTTCCCAAACATTTCTCCCCCCCCCCCCCCCCCT

GGCCCCCAAGAAAAACTCGTTTTTTCAACCCTTCTTTCCTTTGTTTAGGCCCCGGCGGACGTTTAAATTTTAAC

CCCAAGGCTAAATCTAAGAAAAAACCTCCCCCCGGGCCCCTAAAAGGGGAATATCACGGGTTTGCGCCATGG
GTAAAGGGGACAGGGGTTAAAAAGTTTGGCAG 

Type : DNA 

Length : 1577 
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