SEQUENCE LISTING

<110> CHULALONGKORN UNIVERSITY

PCT/TH2018/000036

<120> A NUCLEIC ACID CONSTRUCT FOR INHIBITING THE HOUSE DUST MITE

ALLERGIC RESPONSE

<130> CHU-P004WO

<160> 9

<170> Patentln version 3.5

<210> 1
211> 91
<212> DNA

<213> Artificial Sequence

<223> Synthetic Nucleotide

<400> 1
atcggctagce ctcgaggeca ccatgtacaa aattttgtgt ctttcattgt tggtcgeage

cgttgctcgt gatcaagteg atgtcaaaga t

<210> 2
<211> 45
<212> DNA

<213> Aurtificial Sequence

60

91



(§9]

<220>

<223> Synthetic Nucleotide

<400> 2

ctatgcggece gegaattctt aatcgeggat tttagcatga gtage

<210> 3
<211> 85
<212> DNA

<213> Artificial Sequence

<220>

<223> Synthetic Nucleotide

<400> 3
actgctcgag gecaccatgt acaaaatttt gtgtctttea ttgttggteg cagecgttgc

tcgtgatcaa gtcgatgtca aagat

<210> 4
11> 37
<212> DNA

<213> Artificial Sequence

<220>

<223> Synthetic Nucleotide

<400> 4

tctagaattc ttaatcgegg attttagcat gagtagce

PCT/TH2018/000036

45

60



(8]

<210> 5
<211> 478
<212> DNA

<213> Artificial Sequence

<220>

<223> Synthetic Nucleotide

<400> 5

atcggetage ctcgaggc'ca ccatgtacaa aattttgtgt ctttcattgt tggtcgeage
cgttgctcgt gatcaagtcg atgtcaaaga ttgtgecaat catgaaatca aaaaagtttt
ggtaccagga tgccatggtt cagaaccatg tatcattcat cgtggtaaac cattccaatt
ggaagccegtt ttcgaageca accaaaactc aaaaaccgcet aaaattgaaa tcaaagette
aatcgatggt ttagaagttg atgttcccgg tatcgatcea aatgcatgec attatatgaa
atgtccattg gttaaaggac aacaatatga tattaaatat acatggaatg ttccgaaaat
tgcaccaaaa tctgaaaatg ttgtcgtcac tgtcaaagtt atgggtgatg atggtgtttt

geetgtgct attgetacte atgetaaaat ccgegattaa gaattcgegg ccgeatag

g

<210> 6
<211> 464
<212> DNA

<213> Artificial Sequence

<220>

PCT/TH2018/000036

60

180

420

478



<223> Synthetic Nucleotide

<400> 6
actgctcgag gecaccatgt acaaaatttt gtgtetttea ttgttggteg cagecgttge

tcgtgatcaa gtcgatgtca aagattgtge caatcatgaa atcaaaaaag ttttggtacc
aggatgccat ggttcagaac catgtatcat tcatcgtggt aaaccattce aattggaage
cgttttcgaa gecaaccaaa actcaaaaac cgetaaaatt gaaatcaaag cttcaatcga
tggtttagaa gttgatgttc ccggtatcga tccaaatgea tgecattata tgaaatgtec
attggttaaa ggacaacaat atgatattaa atatacatgg aatgttccga aaattgeacc
aaaatctgaa aatgttgtcg tcactgtcaa agttatgggt gatgatggtg ttttggectg
tgctattget actcatgcta aaatccgega ttaagaatte taga

<210> 7

<211> 438

<212> DNA

<213> Artificial Sequence

<223> Synthetic Nucleotide

<400> 7

atgtacaaaa ttttgtgtct ttcattgttg gtcgcagecg ttgetcgtga tcaagtegat

glcaaagatt gtgccaatca tgaaatcaaa aaagltttgg taccaggatg cecatggttca

PCT/TH2018/000036

60

120

420

464



PCT/TH2018/000036

5
gaaccatgta tcattcatcg tggtaaacca ttccaattgg aagecgtttt cgaagecaac ‘ 180
caaaactcaa aaaccgctaa aattgaaatc aaagcttcaa tcgatggttt agaagttgat 240
gttcceggta tegatccaaa tgeatgecat tatatgaaat gtccattggt taaaggacaa 300
caatatgata ttaaatatac atggaatgtt ccgaaaattg caccaaaatc tgaaaatgtt 360
gtcgtcactg tcaaagttaf gggtoatgat ggtgttttgg cctgtgctat tgctactcat 420
gctaaaatce gegattaa 438

<210> 8
<211> 145
<212> PRT

<213> Dermatophagoides pteronyssinus

<220>
<221> PEPTIDE
<222> (1)..(145)

<400> 8
Met Tyr Lys Ile Leu Cys Leu Ser Leu Leu Val Ala Ala Val Ala Arg

1 3 10 13

Asp Gln Val Asp Val Lys Asp Cys Ala Asn His Glu [le Lys Lys Val

20 2 30

tn



Leu Val Pro Gly Cys His Gly Ser Glu Pro Cys Ile Ile His Arg Gly
35 40 45

Lys Pro Phe GIn Leu Glu Ala Val Phe Glu Ala Asn Gln Asn Ser Lys
50 53 60

Thr Ala Lys Ile Glu Ile Lys Ala Ser Ile Asp Gly Leu Glu Val Asp
65 70 75 80

Val Pro Gly Ile Asp Pro Asn Ala Cys His Tyr Met Lys Cys Pro Leu
85 90 95

Val Lys Gly GIn Gln Tyr Asp Ile Lys Tyr Thr Trp Asn Val Pro Lys
100 105 110

[le Ala Pro Lys Ser Glu Asn Val Val Val Thr Val Lys Val Met Gly

115 120 125

Asp Asp Gly Val Leu Ala Cys Ala Ile Ala Thr His Ala Lys lle Arg
130 135 140

Asp
145

PCT/TH2018/000036



<210> 9

Q211> 4447

<212> DNA

<213> Artificial Sequence

<223> Synthetic Plasmid Sequence

<400> 9
ctcgaggcca ccatgtacaa aattttgtgt ctttcattgt tggtegeage cgttgctegt

gatcaagtcg atgtcaaaga ttgtgccaat catgaaatca aaaaagtttt ggtaccagga

tgccatggtt cagaaccatg tatcattcat cgtggtaaac cattccaatt ggaagecegtt

ttcgaagcca accaaaactc aaaaaccgcet aaaattgaaa tcaaagctte aatcgatggt

ttagaagttg atgttccegg tatcgatcca aatgeatgcee attatatgaa atgtccattg

gttaaaggac aacaatatga tattaaatat acatggaatg ttccgaaaat tgcaccaaaa

tctgaaaatg ttgtcgteac tgtcaaagtt atgggtgatg atggtgtttt ggcctgtget

attgctactc atgctaaaat ccgegattaa gaattcacge gtggtaccte tagagtcgag

fctagactag agctcgctga tcagectcga ctgtgcctic tagtigecag ccatetgttg

tttgccecte cecegtgect tecttgacee tggaaggtee cacteccact gtectttect

aataaaatga ggaaattgca tcgceattgte tgagtaggtg teattctatt ctgggggot

aq

PCT/TH2018/000036

60

120

180

240

420

600

660



gggtggggca ggacagcaag ggggaggatt gggaagacaa tageaggeat getggggaag
geeteggact agtggegtaa tcatggteat agetgttice tgtgtgaaat tgttatccge
tcacaattce acacaacata cgageegegg aagcataaag tgtaaagcct ggggtgcc.ta
atgagtgagc taactcacat taattgegtt gecgetcactg ceegetttee agtcgggaaa
cetgtegtge cagctgcaft aatgaatcgg ccaacgegeg gggagaggeg gtttgcgtat
tgggcgcetct teegettect cgetcactga ctegetgege teggtegtte ggetgeggeg
agcggtatca getcactcaa aggeggtaat acggttatcc acagaatcag gggataacge
aggaaagaac atgtgagcaa aaggcecagea aaaggecagg aaccgtaaaa aggecgegtt
getggegttt ttccatagge teegeeecce tgacgageat cacaaaaate gacgetcaag
tcagaggteg cgaaacccga caggactata aagataccag gegtttccce ctggaagete
cctegtgege tetectgtte cgaceetgee gettaccgga tacetgteeg ccttteteee
ticgggaage gtggegcettt ctcatagete acgetgtagg tatctcagtt cggtgtaggt
cgttcgetee aagetgggcet gtgtgcacga acceecegtt cageecgace getgegectt
atccggtaac tatcgtettg agtccaacce ggtaagacac gacttatcge cactggcage
agccactggt aacaggatta gcagagegag gtatgtaggce ggtgctacag agttcttgaa

gtggtgocct aactacgget acactagaag aacagtattt ggtatctgeg ctetgetgaa

PCT/TH2018/000036

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1440

1500

1560

1620



PCT/TH2018/000036

9
gccagttacce ttcggaaaaa gagttggtag ctettgatce ggeaaacaaa ccaccgetgg 1680
tagcggtggt tittttgttt gcaageagea gattacgege agaaaaaaag gatctcaaga 1740
agatcctttg atcttttcta cggggtctga cgetcagtgg aacgaaaact cacgttaagg 1800
gattttggtc atgagetgte gttgtgtegt caagtcageg taatgetctg ccagtgttac 1860
aaccaattaa ccaattctg:a ttagaaaaac tcatcgagca tcaaatgaaa ctgcaattta 1920
ttcatatcag gattatcaat accatatttt tgaaaaagte gtttctgtaa tgaaggagaa 1980
aactcaccaa ggcagttcea taggatggea agatcetggt atcgatetge gattccaact 2040
cgtccaacat caatacaacc tattaatttc cectecgtcaa aaataaggtt atcaagtgag 2100
aaatcaccat gagtgacgac tgaatctggt gagaatggca aaagtttatg catttctttc 2160
cagacttgtt caacaggcca gecattacge tcgtecatcaa aatcactege atcaaccéaa 2220
ccattattca ttcgtgattg cgcctgageg agacgaaata cgegategcet gttaaaagga 2280
caattacaaa caggaatcga atgcaaacgt ctcaggaaca ctgecagege atcaacaata 2340
ttttcacctg aatcaggata ttcttctaat acctggaatg ctgtttttcc agggatcgea 2400
gtggtgagta accatgeate atcaggagta cgtataaaat gettgatggt gggaagagge 2460
ataaattctg tcagccagtt tagtctgace atctcatctg taacatcatt ggcaacgeta 2520

cctttgccat gtttcagaaa caactctgge geatctgget tcccatacaa gegatagatt 2580



10

gtcgcacctg attgecctac attatcgega gececatttat acccatataa atcagceatcee
atgttggaat ttaatcgtgg cctcgacgtt tccegttgaa tatggcetcat aacacccectt
gtattactgt ttatgtaagc agacagtttt attgttcatg atgatatatt tttatcttgt
gcaatgtaac atcagagatt ttgagacaca acgtggcttt ccececececc cecatgacat
taacctataa aaataggcgt atcacgaggc cctattttaa attcgaaagt actggactcg
tegttttgtc gttttgtegt ttcgtegttt tgtegttttg tegttggact cgtegttttg
tegttttgte gtttcgtegt tttgtegttt cgtegttttg tegttttgte gttggacteg
tegttttgte gttttgtegt ttcgtegttt tgtegttitg tegttggact cgtegttttg
tegttttgte gtttegtegt tttgtegttt tgtegttgga ctegtegttt tgtegttttg
tcgttggact cgtegttttg tegttttgte gtttcgtegt tttgtegttt tgtegttgga
ctegtegttt tgtegttttg tegtttegte gttttgtegt tttgtegttg gactegtegt
tttgtcgttt tgtegtttcg tegttttgte gttttgtegt tggacctgtt aacacgecat

tcgecattca ggetgegeaa ctgttgggaa gggegategg tgegggecte ttegcetatta

cgccagetgg cgaaagggooo atgtgetgca aggegattaa gttgggotaac gecagggttt

tcccagtcac gacgtigtaa aacgacggcc agtgaattgt aatacgactc actatagggc

gaattgggga tcgatccact agttctagat ccgatgtacg ggecagatat acgegttgac

[=t=t=}

PCT/TH2018/000036

2640

2700

2880

2940

3000

3060

3120

3180

3240

3360

3480

3540



11

attgattatt gactagttat taatagtaat caattacggg gtcattagtt catagcccat

atatggagtt ccgegttaca taacttacgg taaatggece geetggetga cegeccaacg

accccegecec attgacgtea ataatgacgt atgttcecat agtaacgeca atagggactt

tccattgacg tcaatgggtg gagtatttac ggtaaactge ccacttggea gtacatcaag

tgtatcatat gccaagtacg cceectattg acgtcaatga cggtaaatgg cecgectgge

.

attatgccca gtacatgacc ttatgggact ttcetacttg geagtacatce tacgtattag

tcatcgctat taccatggtg atgcggtttt ggcagtacat caatgggcgt geatageggt

ttgactcacg gggatttcea agtctccace ceattgacgt caatgggagt ttgttttgge

accaaaatca acgggacttt ccaaaatgtc gtaacaactc cgecccattg acgcaaatgg

gecggtaggeg tgtacggtgg gaggtctata taagcagage tegtttagtg aaccgtcaga

tcgeetggag acgecatecea cgetgttttg acctecatag aagacacegg gaccgateca

gecteecgegg cegggaacgg tgeattggaa cgeggattee cegtgecaag agtgacgtaa

gtaccgecta tagagtctat aggeccaccc cettggette ttatgegacg gatcecgtaa

taagcttgag gtgtggcagg cttgagatct ggecatacac ttgagtgaca atgacatcca

ctttgecttt ctetecacag gtgtecacte ccaggtecaa ctgeageteg gttetatega

ttctaga

PCT/TH2018/000036

3600

3660

3720

3780

3840

3900

3960

4020

4080

4140

4200

4260

4440

4447





